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Une nouvelle méthode,
rapide et efficace,
pour reconstruire

les premieres migrations
de Phumanité

par Julien 'HUY

J'aimerais proposer ici une méthode per-
mettant de mettre en relation la distribution
mondiale de certains contes avec plusieurs
grandes migrations de '’humanité. Il s'agit de
sappuyer sur la diffusion des contes-type 2 tra-
vers le monde et d’y appliquer des outils phylo-
génétiques (d'Huy 2015). J’espere ainsi mettre
en évidence une origine possiblement paléoli-
thique d’une partie au moins des contes que
nous connaissons encore aujourd’hui, et pro-
poser une nouvelle méthode, concourant a celle
de la génétique, pour reconstruire les premieres
migrations de '’humanité.

On me reprochera de ressusciter de vieilles
lunes romantiques, telles quelles ont été expri-
mées au XIXCsiecle, lunes qui supposent, de
maniére quelque peu arbitraire selon certains,
une continuité entre les contes d’aujourd’hui
et les contes d’hier. Suite aux abus de certains
auteurs, Dietz-Riidiger Moser a pu écrire que
«la question sur I'dge des contes reste sans
réponse dans I'état actuel de la recherche, et
lon ne peut y répondre quavec prudence »
(« Die Frage nach dem Alter von Mirchen Lifit
sich beim heutigen Forschungsstand nur mit
Zuriickhaltung beantworten ») (Moser 1977 :
407). Pourtant, certains contes semblent bel et
bien d’origine paléolithique, comme le récit de
Polyphe¢me (ATU 1137; d’'Huy 2012a, 2013a),
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le conte de la Bonne et de la Méchante Fille
(ATU 480; d’Huy 2014), celui de la femme-oi-
seau (d'Huy 2011a, b), le conte d’Eglé (Sergent
1999) ou encore celui de Jean de I'Ours
(Sergent 2009), parmi d’autres. Le personnage
du Trickster semble lui aussi paléolithique (Be-
rezkin 2010, 2014). De plus, 'usage d’outils
statistiques a permis de faire de réelles percées
dans le domaine de la mythologie comparée,
en en révolutionnant I'approche, et laissant
bon espoir d’apporter un nouvel éclairage au
probleme.

I. MATERIEL

Je me suis appuyé sur la partie « Animaux
sauvages » du catalogue de contes-type établi
par Uther (2004), lui-méme basé sur I'ceuvre
d’Aarne (1910) et Thompson (1961). La do-
mestication des animaux (partie « Domestic
animals »), et la relation actuelle ou récente des
hommes et des bétes sauvages (parties « Wild
animals and domestic animals » et « Wild ani-
mals and Humans »), biaiseraient en effer les
recherches vers un passé moins récent, agricole,
ot la relation de '’homme et de 'animal a chan-
gé, et conduire 2 un artefact dans les calculs
statistiques. Mais la vie sauvage, 2 travers sa
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permanence, pourrait assurer la pérennité de
certaines histoires, et les contes-types la concer-
nant méritent que 'on s’y intéresse. Il sagit la
d’une hypothese d’importance sur laquelle re-
pose mon analyse. Par ailleurs, il faut noter que
le choix des animaux principaux de chaque ré-
cit varie selon les régions, et que les contes-type
établis par Uther privilégient par conséquent la
stabilité de la structure sur le zoeme.

On pourrait se demander si la nature émi-
nemment modifiable d’'un conte - selon les
mélanges, les coupes, les rajouts des récitants
— ne le rend pas difficilement saisissable par un
formalisme mathématique. C’est oublier un
peu vite la définition et le role d’un conte-type.
Les contes-types constituent des structures
narratives que 'on trouve répétée en plusieurs
pays ou chez plusieurs ethnies (au minimum
trois, chez Uther), et qui persistent malgré les
variations orales. Il s’agit d’entités théoriques,
incluant les principaux personnages d’une his-
toire et leurs actions, entités souvent définies
de longue date par la pratique et la tradition
folklorique.

Jai ainsi créé une matrice dont les lignes
correspondaient aux ethnies ou aires culturelles
érudiées, et les colonnes aux divers contes-type
possiblement présents dans ces aires. Les aires
retenues sont les mémes que celles d’Uther;
elles sont de plusieurs ordres: ethniques, géo-
graphiques ou linguistiques. Afin d’échapper
au biais de I'inventaire inégal des patrimoines
folkloriques, seules les aires comptant plus de
vingt contes-types ont été retenues (2 I'excep-
tion du Pays Basque, qui ne compte que dix-
neuf contes-types, mais qui a été retenu en
tant qu'isolat linguistique). Le chiffre vingt a
été choisi en raison de sa valeur élevée et parce
qu'a partir de ce seuil, une augmentation du
nombre de contes-type pris en compte par les
calculs ne modifie pas substantiellement les ré-
sultats. Le catalogue d’Hans-J6rg Uther ne per-
met pas, pour des raisons évidentes d’unifor-
misation des critéres, de dénombrer le nombre
de versions présentes dans chaque aire géogra-
phique (Uther 2004 : 14). J’ai par ailleurs exclu
des analyses les catégories « Roms », « Juifs »
et « Hispano-Américain », pourtant présentes
dans linventaire d’Uther, trop larges ou trop
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difficiles 4 associer 2 une aire géographique
donnée.

La question de la contamination des sources
orales par des sources écrites s'est également
posée. Certains contes analysés ont été tres tot
notés, dans les Ysopets, les fables d’Esope et les
branches du Roman de Renart, par exemple, ce
qui a pu avoir une incidence sur leur diffusion.
Or ces contes ne sont pour la plupart pas appa-
rus ex nihilo, et trouvent leur source dans des
traditions populaires bien plus anciennes. Par
ailleurs, le passage a Iécrit a pu s’accompagner
d’une dissimination « 4 distance » dans une aire
déterminée, et on peut prédire, si 'influence de
Iécrit prédominait celle de I'oral, 4 ce que nos
calculs groupent certaines régions ensemble,
comme les pays d’Europe occidentale et cen-
trale ayant connu la diffusion d’épopées anima-
lieres centrées sur le personnage du renard.

J’ai codé par 1 la présence avérée d’un conte-
type dans une région donnée, par 0 sa non-re-
cension. Au final, 109 récits folkloriques ont
été codés pour 48 aires.

II. APPLICATION DE LA METHODE
DITE DU bio neighbor joining

Utilisant le logiciel Splitstree4 (Huson et
Bryant 2006), jai d’abord d’abord établi un
arbre non enraciné en utilisant la méthode dite
du bio neighbor joining sur la base des distances
uncorrect p’ (figure 1). En bioinformatique,
cette méthode permet d’élaborer des arbres de
données phylogénétiques. Larbre ainsi obtenu
n'est pas polarisé. J’ai obtenu le graphe 1. Son
score est de 0.39. Ce score oscille entre 0 et 1;
plus faible est sa valeur, plus les données ana-
lysées ont tendance 4 s'organiser sous la forme
d’un arbre. Il existe donc ici un message phy-
logénétique, mais celui-ci est faible, probable-
ment tempéré par de nombreux emprunts (dif-
fusion aréale d’une grande partie du folklore) et
des inventions spontanées. La faiblesse du score
n'est guere surprenante quand nous prenons en
compte la profondeur historique oli nous nous
situons, et la richesse de I'esprit humain. Ce-
pendant, sa valeur indique bel et bien un signal
phylogénétique faible.
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Figure 1 : arbre non enraciné construit en utilisant la méthode dite du bio neighbor joining sur la base des dis-

tances uncorrect ' p'.

Afin d’écarter 'hypothése d’une diffusion
essentiellement aréale (les traditions se trans-
mettant de proche en proche), j’ai utilisé le
logiciel SAM v.4.0 (Rangel et al. 2010) pour
réaliser une matrice de distance Jaccard entre
les différents folklores d’Eurasie. puis j’ai mis
en regard le score obtenu entre chaque version
et la distance géographique les séparant. Le po-
sitionnement géographique de chaque folklore
a été déterminé par le point central de chaque
pays  (https://developers.google.com/public-
data/docs/canonical/countries_csv) ou, le cas
échéant, de chaque aire linguistique (http://
wals.info/languoid). J’ai écarté les versions
africaines et américaines car le logiciel SAM
calcule le rapport entre le degré de divergence
et la distance géographique en choisissant la
distance la plus courte entre deux versions:
'Océan Pacifique et la mer Méditerranée, dont
le franchissement ou le contournement se fait
en des points particuliers, auraient ainsi rendu
difficile, sinon impossible, I'intégration des ver-
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sions non-eurasiatiques. Les résultats (figure 2)
montrent que seulement 6,1 % de la variabilité
propre a chaque folklore s'expliqueraient par la
distance géographique, ce qui est légérement
inférieur aux résultats obtenus par Ross et /.
(2013) pour le conte de la Bonne et de la Mé-
chante fille (8,9 %). Cette faible corrélation me
fait préférer une explication globalement gé-
néalogique 2 une explication diffusioniste pour
rendre compte de la diffusion des folklores pris
comme un tout. Lhypothése d’une diffusion
seulement aréale semble ici difficile 4 soutenir.

On observe, sur la figure 1, un premier
ensemble, regroupant des nations africaines
(Afrique du Sud, Maroc, Algérie, Soudan,
Namibie, Afrique de I'Est, auquel s'ajoutent
les Afro-Américains; seule véritable excep-
tion: I'Inde), connectées géographiquement &
I'Egypte et 4 I'Asie occidentale (Iran, Kurdes),
cette aire étant elle-méme tres proche de
I'Extréme-Orient (Japon, Chine); la progres-
sion continue dans cette direction, incluant
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Figure 2: Test de Mantel, mettant en regard la distance structurelle séparant les versions du premier corpus et leur

distance géographique.

le pays basque, puis une subdivision en deux
ensemble: le premier posséde 2 sa racine la Tur-
quie et regroupe des pays d’Europe du Nord
(Pologne, Norvege, Samis, Suede, Carélie, Fin-
landais en Suede, a 'exception de la Flandre);
le second regroupe les aires américaines (Argen-
tine, Maya, Mexique, Indiens d’Amérique du
Sud). On a donc ici un passage d’Afrique en
Asie occidentale, puis en Asie orientale, avant
de bifurquer soit en Europe soit en Amérique.
La cohérence géographique est d’autant plus
remarquable qu'aucune information de loca-
lisation n'a été intégrée et qu'elle semble cor-
respondre a 'une des grandes voies empruntées
par ’homme pour conquérir le monde, retrou-
vée par exemple dans le cas de la diffusion du
motif du dragon (d’Huy 2013b, 2014b). Cor-
roborant I'ancienneté de la diffusion, le pas-
sage de I'Extréme-Orient (fig 2b) en Amérique
n’a pu se réaliser que lorsque cela était encore
possible, autrement dit, @ minima, au Paléo-
lithique supérieur. De méme, le groupement
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européen correspond relativement bien 2 une
hypothétique diffusion depuis le refuge ibérique
(Basque) ou les peuples européens s'étaient ré-
fugiés lors de la derniére glaciation. Une étude
récente a montré que TADN d’un homme
vieux de 7000 ans (Mésolithique), découvert
dans le Nord de I’Espagne, était extrémement
proche de celui des populations du Nord de
I'Europe (Olalde et al. 2014). Cet ADN est
par ailleurs notablement plus proche de TADN
d’un chasseur-cueilleur néolithique scandinave
que des populations actuellement voisines de
I'Espagne. Par conséquent, cet homme qui vé-
cut au Mésolithique dans le Sud-Ouest de 'Eu-
rope témoignerait d’'un pool génétique paléo-
lithique encore aujourd’hui partiellement pré-
servé. Corroborant cette analyse, ’haplogroupe
V, relativement rare, se restreint a 'Europe de
I'Ouest, a 'Europe Centrale et & I'Europe du
Nord, et est particulierement fréquent parmi
les Sames Skolt (52 %) et les Basques (12 %).
Sa datation et sa distribution géographique
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correspondraient 4 la reconquéte des territoires
européens libérés des glaces, apres la derniere
grande glaciation (Torroni ez 2/. 2001). Notons
enfin que des rapprochements entre certaines
traditions orales basques et samies/nordiques
ont déja été réalisés, sur des bases statistiques
(2 propos du motif de la Chasse cosmique:
d'Huy 2013c¢) ou plus empiriques (2 propos
de certains tabous portant sur ours: d’'Huy
2013d), pouvant tous s'expliquer par une dif-
fusion post-glaciaire depuis le refuge ibérique.
Concluons en remarquant que l'inclusion dans
ce groupe de la Turquie peut sexpliquer par
Iexistence d’un autre refuge lors de la derniere
glaciation, au Proche-Orient (Cinnioglu et al.
2003 ; Pala et al. 2012 ; Peri et al.2005).

Le groupe africain, tres proche de I'Asie
occidentale, I'est également de I'Asie centrale
(Tadjik), région proche, sur le graphe et dans
la réalité, du Caucase (Géorgie) a la base d’'un
ensemble regroupant Biélorussie et Russie. Une
autre branche semble partir d’Asie centrale et,
plagant I'Italie et la Slovénie a la base du groupe,
rassemble de nombreux pays européens ayant
été pour la plupart sous domination romaine.
On notera l'existence de trois sous-ensembles,
le premier incluant la Finlande, 'Estonie, la
Lettonie, 'Ukraine et la Lituanie; le second
rapprochant la Catalogne, I'Allemagne, les
Pays-Bas, la Hongrie, la France, 'Espagne et
le Portugal; le dernier unissant la Grece et la
Bulgarie.

Ce que montre cette organisation des contes-
type, et le parallele que 'on peut en dresser
avec les premieres migrations de 'humanité,
cest que les contes portant sur les animaux
sauvages seraient parmi les plus primitifs au
monde. Ils se seraient diffusées en méme temps
que les premiers peuplements humains, avant
de connaitre, en certains lieux (par exemple en
Europe) une réélaboration, due aux aléas de
I'histoire humaine.
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III. CALCUL DU NOMBRE OPTI-
MAL DE GROUPES PERMETTANT DE
RENDRE COMPTE DE CENSEMBLE DU
CORPUS

Jai utilisé le logiciel Structure 2.3.4 (Prit-
chard et al., 2000; Falush et al., 2003)" pour
corroborer la structure géographique des
contes. Lalgorithme permet normalement de
reconstruire la structure d’'une population en
se basant sur un ensemble de genes recombi-
nés (autrement dit, des genes hérités de plus
d’un parent). Il crée ensuite un nombre K de
groupes, auquel chaque échantillon analysé
est rattaché, soit complétement, soit en partie
(si tel est le cas, sa probabilité¢ d’appartenir a
chaque groupe est donnée). Structure a déja été
employé pour étudier des familles de langues
(Reesink, Singer et Dunn 2009) et de mythes
(d'Huy 2014c).

Afin de calculer le nombre de groupes consti-
tuant cet ensemble, j'ai employé la méthode
proposée par Pritchard et al. (2000) et amé-
liorée par Evanno, Regnaut et Goudet (2005).
Partant du corpus, j'ai imposé un nombre K
de groupes, a chaque fois différent (de 1 4 15),
permettant de classer les différentes aires en un
nombre donné de groupes, puis j’ai comparé le
delta K de chaque classement, afin d’identifier
le classement le plus probable. Chaque calcul
a été refait dix fois. Les résultats sont présen-
tés dans la figure 3 (construite en utilisant le
programme de Earl et vonHold 2012) : plus
le score d’une proposition de structuration (K
=1, 2, 3, etc.) est élevé, plus la probabilité qui
lui est associée est importante. Il est ainsi facile
de constater que les différentes aires se divisent,
de manitre optimale, en quatre groupes, glo-
balement similaires & ceux obtenus en utilisant
la méthode du neighbor joining. Le logiciel
Structure permet également de calculer I'indice

1. Length of Burnin Period: 40000 ; Number of MCMC
Reps after Burnin: 60000 ; use Admixture Model ; Allele
Frequencies are Correlated among Pops ; Estimate the
Probability of the Data Under the Model ; les contes-
types manquant pour une région donnée ont été
considérés comme des alléles récessifs.
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Figure 3 : Probabilité de chaque classement en k éléments pour le corpus sur les animaux sauvages.

Figure 4: Part prise par quatre sources dans |'établissement de plusieurs traditions orales portant sur les animaux
sauvages. 1. Pays basque ; 2. Afro-Américain ; 3. Algérie ; 4. Argentine ; 5. Bulgarie ; 6. Biélorussie ; 7. Catalogne ;
8. Chine ; 9. Pays-Bas ; 10. Afrique de I'Est ; 11. Estonie ; 12. Egypte ; 13. Finlande ; 14. Finlandais en Suéde ;
15. Flandre ; 16. France ; 17. Frise ; 18. Géorgie ; 19. Allemagne ; 20. Grece ; 21. Hongrie ; 22. Inde ; 23. Iran ;
24. Irlande ; 25. Italie ; 26. Japon ; 27. Carélie ; 28. Kurdes ; 29. Sami ; 30. Lettonie ; 31. Lituanie ; 32. Mayas ;
33. Mexique ; 34. Maroc ; 35. Namibie ; 36. Norvége ; 37. Pologne ; 38. Portugal ; 39. Russie ; 40. Slovénie ; 41.
Indiens d'Amérique du Sud ; 42. Afrique du Sud ; 43. Espagne ; 44. Soudan ; 45. Suéde ; 46. Tadjiks ; 47. Turquie ;
48. Ukraine.
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de fixation (Fst), également appelé indice de
différenciation, qui permet de mesurer la dif-
férenciation des populations & partir du poly-
morphisme génétique, en opposant la variabi-
lité interne A chaque ensemble 2 la variabilité
produite par I'écart entre les groupes. Un Fst de
0 indique une absence de variations entre deux
populations, tandis qu'un Fst de 1 témoigne
d’une complete différenciation.

e Le premier groupe rassemble les pays afri-
cains ou aires culturelles apparentées (Afrique
de I'Est, Afrique du Sud, Afro-Américains, Al-
gérie, Egypte, Maroc, Namibie, Soudan), ainsi
que des pays d’Asie (Chine, Inde, Iran, Kurdes,
Tadjiks). Son score Fst est de 0.3760.

e Le second groupe rassemble plusieurs
pays ou populations d’Europe du Nord (Bié-
lorussie, Carélie, Finlandais en Su¢de, Samis,
Norvege, Pologne, Suede), les pays/aires cultu-
relles américains du corpus (Argentine, Indiens
d’Amérique du Sud, Maya, Mexique), auxquels
s'ajoutent le Japon, la Turquie, le Pays basque et
la Flandre. Son score Fst moyen est de 0.6164.
Ces deux premiers ensembles correspondant
probablement 2 la premitre expansion des
contes paléolithique, que nous avions repérés.

e Le troisitme ensemble réunit des pays
d’Europe du Sud-Est (Bulgarie, Géorgie,
Grece), d’Europe du Nord (Estonie, Letto-
nie, Lituanie, Finlande) et d’Europe de I'Est
(Ukraine, Russie). Son score Fst moyen est de
0.3683. Cet ensemble est géographiquement
encerclé par les deux premiers groupes, laissant
supposer une origine moins ancienne que ces
derniers, mais encercle 4 son tour le quatrieme
groupement.

e Ce dernier inclut la plupart des pays de
I'Europe occidentale (Allemagne, Catalogne,
France, Frise, Hongrie, Irlande, Italie, Pays-
Bas, Portugal) ainsi qu'un pays d’Europe cen-
trale (Hongrie). Le score Fst moyen de ce der-
nier groupe est de 0.3604. Le passage a Iécrit
de certains contes et la circulation de ces textes
sous la forme d’épopées animaliéres a probable-
ment eu une influence sur la constitution de cet
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ensemble, bien qu’il soit difficile de le démon-

trer (Uther 2006: 135-136).

Un polymorphisme d’'un seul nucléotide
(SND, single-nucleotide polymorphism) est, en gé-
nétique, la variation d’une seule paire de bases
du génome entre individu d’'une méme espece.
Une analyse de ces polymorphismes sur les
chromosomes homologues et a I'échelle mon-
diale a montré que I'indice de fixation moyen
entre les populations humaines autour du
globe oscillait entre 0,052 et 0,130, ce qui indi-
querait une variation de 5 2 13 % en moyenne
entre le matériel autosomique de deux popula-
tions (Barbujani et Colonna 2011). Entre ré-
gions folkloriques, le Fst oscille entre 36,04 et
61,64 %, ce qui est bien supérieur a la variation
génétique, et indique une grande fixité de ces
aires qui, une fois établies, semblent peu échan-
ger entre elles. Il serait donc bien plus facile de
mélanger ses génes a une population locale qu'a
en modifier le folklore. Notons que les résul-
tats corroborent ceux de Ross et /. (2013),
dont les chiffres sont cependant plus faibles, et
saverent bien supérieurs aux Fst moyens basés
sur des éléments culturels (0,08) et génétiques

(0,0053) calculés par Bell et 2/ (2009).

On peut donc supposer une triple évolu-
un substrat paléolithique, un substrat
néolithique européen (?) et enfin un superstrat
plus récent, proprement occidental. En utili-
sant une autre méthode statistique, jobtiens
donc des résultats extrémement similaires a
larbre de la figure 1.

tion :

On peut ici tenter une hypothese hardie,
inspirée de Roberts et 2/. 2014 : si ’homme de
Néandertal parlait un langage moderne, et s’il
avait existé des contacts culturels — apres tout,
une part de ses genes coule dans nos veines -
entre son espece et la nétre, si de plus Néander-
tal était capable de comportements symboliques
présupposant une mythologie, tels qu'enterrer
ses morts (voir, pour une bonne synthese, non
exempte cependant de quelques approxima-
tions: Dediu et Levinson 2013), on pourrait
supposer que le folklore ait été influencé par le
folklore néandertalien. Si tel est le cas, et si les
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Figure 5 : Score delta et part prise par la principale source & l'intérieur d'un folklore donné.

aires folkloriques ont bien la stabilité que les
calculs leur prétent, il devrait rester une trace
de cette influence dans nos folklores contempo-
rains. Aussi doit-on se demander s'il n’existerait
pas une différence entre les aires folkloriques
actuelles ayant été (hors de ’Afrique) ou n’ayant
pas été (en Afrique) en contact avec Néan-
dertal ? Deux indices semblent I'indiquer : 1/
’Afrique constitue un groupe seul dans I'ana-
lyse par clusters réalisée grice au logiciel Struc-
ture ; 2/ le groupe correspondant a la sortie
d’Afrique possede le Fst le plus élevé de tous,
ce qui pourrait s'expliquer par la rencontre avec
une ou plusieurs autres especes humaines. Ces
résultats peuvent admettre d’autres explications
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qu’une rencontre avec Néandertal, par exemple
I'établissement d’'une mythologie mondiale en
deux étapes, la premiere suivant les premiéres
migrations de ’homme, de sa sortie d’Afrique &
I’Australie, la seconde apparaissant plus tard en
Eurasie, surplantant partiellement la premiere
et atteignant les Amériques (Witzel 2012). Les
perspectives restent cependant vertigineuses et
méritent sans aucun doute de futurs approfon-
dissements.
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Figure 6 : reprise de l'arbre non enraciné construit en utilisant la méthode dite du bio neighbor joining, réalisé

en prenant pour base les folklores relevant & plus de 70 % d'une méme origine.

Deltak = mean(|L"(K)|) / sd(L(K))
80
60f
1
\
5 |
s \
S 40t i
O \
20t
OF . D 00
Figure 7 : Probabilité de chaque
, ; . , ; : . classement en k éléments pour le
2 4 6 8 10 12 14 5
K corpus de contrile.

75



Mythologie Frangaise n°259

Figure 8: Part prise par deux sources dans ['érablissement des traditions orales du corpus de contrdle (sélection des
récits concernant les animaux sauvages dans « other animals and objects »). 1. Pays basque ; 2. Afro-Américain ; 3.
Algérie ; 4. Argentine ; 5. Bulgarie ; 6. Biélorussie ; 7. Catalogne ; 8. Chine ; 9. Pays-Bas ; 10. Afrique de I'Est ; 11.
Estonie ; 12. Egypte ; 13. Finlande ; 14. Finlandais en Suéde ; 15. Flandye ; 16. France ; 17. Frise ; 18. Géorgie ;
19. Allemagne ; 20. Gréce ; 21. Hongrie ; 22. Inde ; 23. Iran ; 24. Irlande ; 25. Italie ; 26. Japon ; 27. Carélie ; 28.
Kurdes ; 29. Sami ; 30. Lettonie ; 31. Lituanie ; 32. Mayas ; 33. Mexique ; 34. Maroc ; 35. Namibie ; 36. Norvége ;
37. Pologne ; 38. Portugal ; 39. Russie ; 40. Slovénie ; 41. Indiens d' Amérique du Sud ; 42. Afrique du Sud ; 43.
Espagne ; 44. Soudan ; 45. Suede ; 46. Tadjiks ; 47. Turquie ; 48. Ukraine.
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Figure 9: Test de Mantel, mettant en regard la distance structurelle séparant les versions du corpus de contrile et
leur distance géographique.
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IV. REEVALUATION DU GRAPHE
PRECEDEMMENT OBTENU

Lanalyse de chaque folklore régional a
laide du logiciel Structure permet de révéler
les similarité entre régions. Dans la figure 4,
les couleurs correspondent aux quatre groupes
identifiés. Ici, aucune région n’a de couleur,
donc d’origine, unique.

Suivant I'exemple de Bowern (2012), jai
exclu de I'analyse les régions folkloriques qui ne
formaient pas un ensemble suffisamment uni-
forme (Porigine principale des folklores régio-
naux retenus devaient étre égale & ou dépasser
70 %; I'Inde et le Soudan ont cependant été
retenus car sapprochant a 'extréme de cette
limite). Remarquons que la part prise par la
source principale dans chaque folklore est en
partie corrélée au score delta individuel de cet
ensemble (Pearson:-0,46238 ;p=0,00093719;
: -0,44254 ; p = 0,001635), ce qui
corrobore la capacité du score a prédire la plus
ou moins bonne intégration d’un taxon (ver-
sion d’'un mythe / folklore) dans une phylogé-
nie proposée (figure 5 ; voir d'Huy 2012b pour
une premiere formulation de cette hypothese).

Spearman

En me basant sur ce nouveau corpus, jai en-
suite reconstruit un arbre grice a la méthode
du bio neighbor joining sur la base des distances
uncorrect p. Le résultat obtenu (figure 6 ; score
= 0,306) est semblable, dans son organisation,
a mon premier essai, maintenant les principaux
groupements et corroborant les résultats.
Cette méthode semble prometteuse :
application A d’autres corpus portant sur des
familles de mythes / contes a permis de faire
disparaitre la majorité des incohérences consta-
tées, qui consistait, dans la plupart des cas, a un

son

mauvais placement des versions.

V. UTILISATION
TEST

D’UN CORPUS-

Comment contrdler ces résultats avec da-
vantage encore de sévérité ? Il faudrait tenter
de les répliquer & partir d'un nouveau corpus.

7

Jai ainsi sélectionné, dans la partie « other
animals and objects » de l'ouvrage d’Uther,
Pensemble des contes ne concernant que des
animaux sauvages, excluant donc les interac-
tions avec des animaux domestiques ou des
hommes. J’ai obtenu un corpus de 73 contes-
types (ATU 220, 220A, 221, 221A, 221B,
222, 222A,222B;228; 2243295, 225A, 226,
227,:227%,228, 229 723052 30m23 S5 v2 815,
232C*, 232DD%, 234, 234/A*,:235, 235,256,
236*, 238, 239, 240, 240A*, 241, 242, 243*,
244, 244A*, 244B*, 244C, 246, 247, 248,
248A, 250, 250A, 253, 275A, 275B, 275C,
275C%;: 2769277 } 2T T2 T8 227 845 127 8A™,
279*, 280, 280A, 281, 283, 283B*, 283D*,
283H*, 288*, 288C*, 289, 291, 293, 293B*,
297B, 299) que j’ai codé selon leur absence ou
présence pour les 48 pays / aires culturelles déja
étudiées. Les résultats obtenus seront nécessai-
rement moins précis — le nombre de contes-
type par aire géographique / culturelle pouvant
étre tres inférieur A vingt - mais resteront de
précieux indicateurs pour tester les résultats
précédents.

Le logiciel Structure a été appliqué  ce nou-
veau corpus dans les mémes termes que précé-
demment, montrant que ce dernier se divise de
mani¢re optimale en deux ensembles (figure 7).
Le premier reprend les deux premiers groupes
déja identifiés, a 'exception de la Chine et de
'Inde qui sont associés au second ensemble.
Le second groupe reprend 'essentiel du troi-
sieme et quatrieme ensembles, & 'exception de
la Géorgie, de la Frise, de I'lIrlande, de I'Ttalie
et du Portugal qui sont, quant 2 eux, rattachés
au premier groupe. Ces résultats sont d’autant
plus remarquables que le nombre de contes-
type pris en compte est ici, comme je 'ai fait
remarquer plus haut, bien inférieur & ce qui a
été pris en compte lors de ma premigre analyse,
et que le nombre minimal de vingt contes-type
retenus précédemment pour une région est loin
d’étre respecté (le nombre de contes-type oscil-
lant de 3 4 42 récits selon les régions étudiées).

Remarquons que le Fst moyen du pre-
mier groupe (0,7198), supposé paléolithique
et influencé par des rencontres avec d’autres
(ou une autre) espéces humaines (Neandertal,
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Dénisovien, Homme de Flores, etc.), est une
nouvelle fois largement supérieur au Fst du
second groupe (0,0075). De plus, la part prise
par la distance dans la variabilité des folklores
eurasiatiques reste tres faible, de lordre de
2,2%. Ces chiffres, qui doivent étre pris avec
précaution étant donné la faiblesse du corpus
étudié, tendent cependant a corroborer les ana-
lyses précédentes.

VI. CONCLUSION

J’ai donc mis en évidence I’existence de deux
grands ensembles de contes d’animaux, dont
I'un est probablement paléolithique, en m’ap-
puyant sur le chapitre « Animaux sauvages »
de I'ouvrage d’Uther. Ces résultats ont été en-
suite en grande partie répliqués en changeant
'approche statistique, puis 2 partir d’un autre
ensemble de contes-type. Ils semblent donc
relativement fiables, prouvant statistiquement
que les contes perdurent dans le temps.

Il est par ailleurs intéressant de noter 'uni-
té du groupe africain et du groupe américain,
dont le peuplement a pourtant connu une
histoire extrémement complexe. De la méme
fagon que les nouveaux arrivants dans une
région ne parviennent pas a imposer entie-
rement leurs genes, laissant perdurer le fond
génétique des anciens habitants, les migrants
adopteraient souvent en grand nombre les
contes des peuples autochtones, ne parvenant
pas 2 les supplanter par le nombre. Les contes
se continueraient donc par « diffusion » verti-
cale d’'une vague de peuplement 4 I'autre, ce qui
corroborerait I’hypotheése d’un substrat folklo-
rique propre 2 une aire géographique donnée®
et permettrait de rendre compte d’une possible
influence néandertalienne. Seule une pulsion
migratoire suffisamment importante, ou un ra-
dical changement ontologique, pourrait provo-
quer I'émergence d’une nouvelle constellation

2. Un cas particulier est cependant celui des
afro-américains, dont le graphe et les divers
calculs montrent qu’ils se rattachent a 'Afrique.
Voir également d’'Huy et Dupanloup 2015.
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folklorique. Si mon hypothese s'avere correcte,
il serait alors possible, en étudiant statistique-
ment la diffusion de certains motifs, de recons-
tituer les diverses vagues de peuplement ayant
progressivement recouvert notre planéte.

Lauteur remercie Hans-J6rg Uther, Patrice
Lajoye, Jean-Loic Le Quellec et Guillaume Ou-
daer pour les critiques apportées 4 une premiere
version de ce texte.
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NAMIBIE
: AFRO-AMERICAINS
AFRIQUE DE L'EST

SOUDAN

ALGERIE
MAROC
EGYPTE
IRAN
KURDES
INDIENS D'AMERIQUE DU SUD
ARGENTINE
MAYAS
MEXIQUE
POLOGNE
AFRIQUE DU SUD
CHINE
INDE
TURQUIE
TADJIKS
FLANDRE
SAMIS
PAYS BASQUE
JAPON
SUEDE
FINLANDAIS EN SUEDE
CARELIE
NORVEGE
GRECE
GEORGIE
BULGArE
LETTONIE
UKRAINE
LITUANIE
BIELORUSSIE
RUSSIE
ITALIE
SLOVENIE
PORTUGAL
CATALOGNE
: ESPAGNE

PAYS-BAS

FRANCE
FRISE
ALLEMAGNE
ESTONIE
FINLANDE
HONGRIE

IRLANDE

Arbre de consensus rassemblant les cent arbres les plus parcimonieux. La méthode SPR (subtree pruning and
regrafting) a ét¢ utilisée pour tester la disposition de l'arbre dans Uespace ; cet algorithme heuristique permute des
parties de arbre, en cherchant i obtenir le meilleur arbre possible.
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ANNEXE N°1

VERS UNE RECONSTRUCTION
DU FOLKLORE HUMAIN
LORS DE LA SORTIE D’AFRIQUE

Notons qu’il est possible d’utiliser, avec
précaution, les outils phylogénétiques afin de
reconstituer le folklore d’'une période donnée.
Il suffit pour cela de réaliser un arbre, et de
calculer les probabilités pour tel ou tel récit
d’appartenir 2 chaque noeud de [larbre.
Utilisant le logiciel Mesquite 2.75 (Maddison
et Maddison 2006, 2011) et l'appliquant a
la totalité de notre premier corpus, puis a ce
méme corpus modifié en ne conservant que les
folklores homogenes a plus de 70%, nous avons
déterminé les cent arbres les plus parcimonieux,
puis nous en avons fait une synthése sous la
forme d’un seul arbre, ol ne sont visibles que
les nceuds présents dans tous nos échantillons.
Les arbres obtenus (treelength: 891 / 301),
dont les regroupements sont tres similaires 2 ce
qui a été trouvé en utilisant d’autres méthodes,
ont ensuite été enracinés entre 'Afrique et
I’Amérique, afin de tenter de reconstruire, a
I'aide de la méthode de parcimonie, une partie
du folklore animalier que connaissait ’homme
préhistorique a sa sortie d’Afrique. Il serait
cependant facile de faire de méme pour tout
autre moment de lhistoire de I'humanité,
en choisissant avec soin son noeud, et des
résultats intéressants pourraient étre obtenus
en de nombreux domaines, comme dans le cas
de la détermination d’'un folklore pre-indo-
européen.

Les résultats obtenus doivent pourtant étre
pris avec précaution. En effet, un outil utilisé
pour calculer la part d’héritage vertical, I'indice
de rétention, s'avere ici particuli¢rement faible,
pour le corpus total (0.35) comme pour le
corpus modifié (0.42). Le taux d’emprunts
étant tres élevé, comme nous I'avons vu dans
larticle, on ne peut exclure que certains récits
reconstruits ici ne soient qu'un artefact dfi a
linfluence du folklore occidental sur le reste
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du monde, et que d’autres proto-récits n'aient
pas été détectés. Pour limiter ce risque, nous
n’avons conservé que les contes-types présents
dans les deux proto-folklores reconstruits.
Cependant, de nouvelles études seront sans
doute nécessaires pour étayer ces résultats:

ATU 1. Un animal fait le mort afin de
dérober ou d’aider a dérober les provisions d’'un
étre humain.

ATU 8. Un grand prédateur, sous prétexte
d’étre rendu plus beau ou d’étre soigné, est
blessé ou tué par un animal plus faible.

ATU 9. Un animal en trompe un autre avec
lequel il a travaillé, en s'appropriant la meilleure
part de leur récolte commune.

ATU 38. Un homme ou un animal demande
a un grand prédateur de placer sa patte dans
lentaille d’un arbre, qui se referme et le prend
au picge.

ATU 47A. Un prédateur mord ou s’attache
a la queue d’'un animal apparemment mort,
mais celui-ci se réveille et I'entraine avec lui.

ATU 60. Un renard invite un oiseau au long
bec & manger, mais ce dernier ne parvient pas
a attraper les aliments servis 4 diner a cause du
récipient proposé. Loiseau invite a son tour le
renard et se venge en inversant les roles.
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