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Les origines africaines et malgaches des
Réunionnais : un point de vue
mitochondrial

Vincent DUBUT, Pascal MURAILi
Marie-Dominique THIONVILLE, Francois CARTAULT®

Résumé : Le peuplement et la mise en place de la population de
I'lle de La Réunion, a I'instar des Antilles ou de la Guyane frangaises,
sont intimement liés aux apports issus de la Traite des esclaves. Alors
que les populations concernées par la Traite atlantique furent en
grande majorité originaires de I’ Afrique de I’Ouest, les données histo-
riques concernant La Réunion montrent clairement que ce fut la cote
Est Africaine et Madagascar qui furent les régions les plus sollicitées.
Cependant, certaines zones d’ombre persistent concernant 1’origine
geographique des esclaves africains importés 2 La Réunion, mais aussi
les contributions respectives de Madagascar et de 1’Afrique sub-
saharienne au pool afro-malgache réunionnais. A travers 1’analyse des
polymorphismes de I’ADN mitochondrial d’un échantillon de la
Population réunionnaise, nous apportons ici des éléments de réponse 4
Ces deux questions. Nos analyses ont aussi permis d’explorer la
dynamique temporelle du pool génétique des descendants réunionnais
des esclaves et engagés africains et malgaches.
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Introduction

De tous temps, les peuples se sont intéressés a leur histoire et leurs
origines. Ce passé peut étre exploré par des historiens, des
archéologues, des pal€oanthropologues, de méme que des éléments
peuvent €tre tir€s des populations humaines actuelles elles-mémes,
telles des données linguistiques ou, de plus en plus aujourd’hui, des
données de type moléculaire, particulierement celles issues de 1'étude
de I'ADN. En effet, depuis prés d’un siécle, initiées par la publication
de Hirschfeld et Hirschfeld (1919), les recherches concernant la
variabilité moléculaire de I’espéce humaine participent a l'apport
d'éléments supplémentaires pour 1'étude de l'origine de I’espéce
humaine, des migrations et des phénomenes démographiques qui l'ont
conduite a coloniser la quasi totalité des terres émergées du globe,
ainsi que des admixtures’ entre les populations qui la composent.

L’intérét de l'approche moléculaire de la diversité humaine réside
dans le fait que I'ADN est transmis de génération en génération,
accumulant au passage des polymorphismes. Les polymorphismes
sont les différences que l'on peut observer entre deux brins d'ADN
homologues appartenant a des individus différents. De fagon aléatoire
mais réguliere, des polymorphismes sont introduits sur 'ADN. Ces
polymorphismes pourront étre transmis a la génération suivante,
comme les coquilles qui peuvent &tre introduites au moment de
I'enregistrement du patronyme d'un enfant a 'état-civil (ex : Huet —
Hiet). Le patronyme sera ensuite transmis avec la coquille aux descen-
dants, comme I'ADN avec les polymorphismes. Ainsi, si l'on consi-
dere l'ensemble du patrimoine génétique (ou génome), I’ADN de
chacun d’entre nous est unique. Ce sont les polymorphismes accumu-
1és au cours du temps qui sont la mémoire d’une part des relations
entre populations, et d’autre part de I’histoire de ces populations.

Ce n’est que depuis I'avénement de techniques permettant
’analyse directe et en routine de la variation au niveau de la molécule
d’ADN, entre la fin des années 1970 et la fin des années 1980 (Sanger
et al., 1977 ; Mullis et Faloona, 1987), que ce type d’approche a pu se

Le terme admixture désigne la dimension strictement biologique du métissage.
Les génes, mais aussi les régions non-codantes de 'ADN (qui ne codent pas un
caractére ou une fonction) de I'ensemble des individus appartenant & une méme
population, forment le pool génétique de cette population. L’admixture est le
brassage de deux ou plusieurs pools génétiques appartenant a des populations
auparavant non concernées par des flux génétiques directs, ¢'est-a-dire par des
échanges de conjoints.
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développer pleinement. Ces techniques nouvelles ont permis d'aug-
menter et optimiser I’information recueillie, et ont conduit 2 la recru-
descence de I’intérét pour les relations entre la diversité génétique des
populations humaines et leur histoire. Chaque année, de plus en plus
de données relatives 2 I’ADN mitochondrial sont désormais dispo-
nibles. Leur quantité, mais aussi leur qualité, ont permis d’appré-
hender avec plus de précision les modalités de peuplement pour les
périodes préhistoriques (pour 'Europe, ex : Richards er al., 2000). De
méme, ces données autorisent 1’étude de périodes plus récentes (ex :
pour le Brésil, Alves-Silva et al., 2000 ; pour I'Islande, Helgason ef
al., 2000 ; pour Sdo Tomé e Principe, Trovoada et al., 2003).

La Traite des esclaves et I'Engagisme s'inscrivent dans les grands
mouvements de populations humaines qui ont remanié le paysage
génétique de notre espece, déplagant un grand nombre de personnes et
mettant en contact des populations préalablement isolées biologi-
quement les unes des autres. Si les mouvements de cette période font
l'objet d'un intérét important en ce qui concerne la Traite Atlantique,
tant au niveau des historiens (ex : Thomas, 1998) que des biologistes
(ex : Salas er al., 2004), les chercheurs et les études consacrées 2 la
Traite dans I'océan Indien restent encore peu nombreux (voir Alpers,
2003). Pour La Réunion cependant, cette période commence a étre
bien connue des historiens (voir par ex : Filliot, 1974 ; Fuma, 1992).
Néanmoins, certaines zones d’ombre persistent concernant I’origine
géographique des esclaves africains importés 2 La Réunion, mais aussi
les contributions respectives de Madagascar et de 1’Afrique sub-
saharienne au pool afro-malgache réunionnais. A travers I’analyse des
polymorphismes de I’ADN mitochondrial (ADNmt), nous proposons
ici de poser une premiére pierre dans l'étude de I'impact de la Traite et
de I'Engagisme africains et malgaches sur le pool génétique de la
population réunionnaise et des Kaf en particulier.

L’intérét principal de I'ADNmt pour l'étude des migrations et des
admixtures humaines est de n'étre transmis que par la mére. L’ ADNmt
permet donc d’avoir accés aux paramétres strictement maternels de
[histoire des populations humaines. L’ensemble des polymorphismes
observés au niveau de I'ADNmt d'un individu constitue un haplotype
(HT). Cet HT sera transmis tel quel a la génération suivante (néo-
polymorphismes exceptés). Plusieurs HTs peuvent présenter des
polymorphismes communs, sans toutefois étre identiques. Ce sont ces
polymorphismes communs qui permettront de regrouper ces haplo-
types en un ensemble appelé haplogroupe (HG). Un HG regroupe
donc des haplotypes apparentés, c'est-a-dire partageant un ancétre
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mitochondrial commun et plus récent que l'ancétre commun & deux
HGs différents. Les HGs se différencient et se répandent au fil de
I'évolution des populations humaines et de leurs migrations. La
différenciation des HGs se fait grice a l'occurrence aléatoire de
modifications (polymorphismes) sur 'ADNmt. Cette partie de notre
génome a donc enregistré avec précision les phénomenes migratoires,
démographiques et de différentiation qui, depuis 'apparition d'Homo
sapiens en Afrique il y a environ 150 000 ans (Ingman et al., 2000 ;
White et al., 2003), ont amené cette espéce a coloniser progressi-
vement le reste de la planéte. En conséquence, et c'est une propriété
remarquable de 'ADNmt pour l'étude des admixtures, la fréquence et
la nature des HGs® mitochondriaux varient d'une région du monde &
l'autre. Si cette variation est souvent peu évidente entre deux
populations adjacentes, elle est trés importante entre des populations
issues de continents différents (pour une synthése, voir Jobling et al.,
2004).

Echantillonnage et analyse de I'ADN mitochondrial

Afin de mener nos recherches, un échantillon de la population
réunionnaise a ét€ constitué entre juillet 2003 et février 2006. Cette
étude a recu, aprés examen de notre projet, un avis favorable de la
Commission Nationale de I'Informatique et des Libertés. L'échantillon
constitué comprend plus de 650 volontaires. Chaque volontaire a signé
un consentement, puis a répondu a un questionnaire permettant de
recueillir des informations généalogiques et ethniques sur ses
ascendants et lui-méme. Pour accéder au matériel génétique de chaque
individu, un frottis buccal a été effectué. Concernant les lignées uté-
rines (strictement maternelles), le non-apparentement des volontaires
sur trois générations a €té vérifié par des recherches généalogiques
afin d'optimiser la représentativité de cet échantillon.

Nous souhaitions avoir une image des admixtures avant la seconde
moitié du XX siecle. En effet, par la suite, ces brassages se sont
révélés plus importants suite a un décloisonnement social des groupes
ethniques en présence (Labache, 1999 ; Médéa, 2004). Or, la plupart
des Réunionnais d’aujourd’hui présentent au sein de leur généalogie

* Les HGs mitochondriaux humains majeurs sont identifiés avec une lettre
majuscule, les HGs qui sont dérivés de ces HGs majeurs sont suivis d'un chiffre
ou d'une série alphanumérique permettant d'identifier leurs relations
phylogénétiques (de parenté). Par exemple, de 'HG M sont issus plusieurs HGs,
dont I'HG M1, dont est issu I'HG M la, etc.
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des ancétres issus de plusieurs des six groupes ethniques principaux de
Ile (Kaf, Malbar, Créoles Blancs, Créoles Métis, Shinwa, Zarab).
Pour pallier ces admixtures récentes, qui pourraient obscurcir I’his-
toire biologique des groupes réunionnais, et grace aux informations
recueillies lors de l'enquéte auprés des volontaires, 1’ascendance de
chaque participant a été reconstituée Jjusqu’a une époque (avant la
seconde moiti€ du XX° siécle) A laquelle les catégories retenues
peuvent étre considérées comme beaucoup moins perméables qu’elles
ne le sont aujourd’hui. Une premiére série d'échantillons a donc été
constituée ol seule I'appartenance ethnique de I'ancétre utérine la plus
anciennement connue du volontaire (en général, la grand-mére ou
l'arriére-grand-meére maternelle) a été retenue pour attribuer a chaque
chromosome mitochondrial un groupe ethnique réunionnais. Une
scconde série d'échantillons a été ensuite constituée pour laquelle
I'identité ethnique déclarée du volontaire lui-méme a été retenue (dans
les cas ou le volontaire s'est identifié & un des groupes réunionnais).
Dans le cadre de cet article, une partie seulement de l'échantillon
réunionnais total sera considérée : n'ont été retenus que les individus
ayant déclaré avoir au plus loin de leur lignée utérine connue un
ancétre Kaf, ainsi que l'ensemble des individus qui, apres analyse de
leur ADN mitochondrial, se sont avérés porteurs d'un ADNmt
d'origine africaine ou malgache.

Pour T'ensemble des volontaires, les polymorphismes présents sur
la région HVS]1 ainsi que d'autres polymorphismes sur les régions
codantes de I'ADNmt ont été analysés. Ces polymorphismes ont
permis d'identifier 'HG de chacun des HTs mitochondriaux présents
dans I'échantillon réunionnais.

Paralielement nous avons collecté les données mitochondriales
relatives a 114 individus originaires de Madagascar (MD : Hurles ef
al., 2005 ; Erika Hagelberg, com. pers.), 4 437 individus originaires de
France (FR : Rousselet & Mangin, 1998 ; Richards et al., 2000 ; Cali
et al., 2001 ; Dubut et al., 2004), a 1165 individus originaires d'Inde
du Sud (SI ; Andhra Pradesh et Tamil Nadu : Bamshad et al., 1998 ;
Kivisild er al., 1999, 2003 ; Thangaraj et al., 1999 : Roychoudhury et
al., 2000 ; Basu et al., 2003 ; Cordaux ef al., 2003 : Wooding et al.,
2004 ; Sharma et al., 2005) et 4076 individus originaires d'Afrique
sub-saharienne. Pour I'Afrique, suivant la méthodologie utilisée par
Salas et al. (2004, 2005) pour I'étude de l'impact de la traite sur le pool
mitochondrial des Amériques, les données recueillies ont 6té
regroupées en six zones géographiques distinctes: I'Afrique de
I'Ouest (WA, n=1466), comprenant des individus originaires du
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Bénin (Watson et al., 1997), du Burkina Faso (Watson et al., 1997 ;

Cerny et al., 2006), de Guinée-Bissau (Rosa et' al., 2004) ; du Mali

(Watson et al., 1997 ; Ely et al., 2006 ; Gonzélez et al., 2006), de

Mauritanie (Gonzdlez et al., 2006), du Niger (Watson et al., 1995), dlf

Nigeria (Vigilant et al., 1991 ; Watson et al., 1997), du Tchad (Cerny

et al., 2006), du Sénégal (Graven et al., 1995 ; Rando et ai.,r199f3) et
de Sierra Leone (Jackson et al., 2005) ; le Cent_,rt.e Quest de I'Afrique

(WCA, n=1033) comprenant des individus originaires du C{lmeroun

(Cerny et al., 2004, 2006 ; Destro-Bisol et al., 2004a,b ; Coia et al.,
2005 : Silva et al., 2006 : Batini et al., 2007), de C_emrafrlquc
(Vigilant et al., 1991 ; Ingman et al., 2000 ; Destrg—Blsol et al.,
2004a ; Batini e al., 2007), de la République Dfirpocrathue du Congo
(Vigilant et al., 1991 ; Silva et al., 2006 :lBatml et al., 2007), et de
Guinée Equatoriale (Mateu er al., 1997 ; Pinto elr al., 1996)} le. Sud—
ouest de I'Afrique (SWA, n=154) représenté par desd 1r.1d1V1dus
originaires d'Angola (Plaza er al., 2004 ; Belqza _et_af., 2(]{)3.) ,‘1e Slcl[d
de I'Afrique (SA, n=127) comprenant des 1nd1v1duls originaires du
Botswana, de Namibie (Vigilant et al., 1991), et dAfE’qule, du Sud
(Chen et al., 2000) ; le Sud-est de I'Afrique (SEA) représenté par des
individus originaires du Mozambique (Pereira et al., 2001 ; Salas erdai.
2002) : et enfin 1'Est de I'Afrique (EA, n=880) comprenant ?S
individus originaires d'Ethiopie (Watson et al., 1997 ; Kivisild et al,
2004 ; Scott et al., 2005), du Kenya (Watson er al., 1997 ; Brandstitter
et al., 2004), de Somalie (Watson et al., 1997), de Sud du Spudan
(Krings et al., 1999) et de Tanzanie (Vigilant ef al., 1991, Knight ez
al., 2003).

Estimation des coefficients d'admixture

Afin d'avoir une estimation précise des contributions ‘df: chgcuf!e
des zones étudiées, des coefficients d'admixture ont €té es‘urr‘les;
prenant en compte la résolution maximale des HGs. sub-s;a:harlt?ns e
malgache, soit 133 HGs et sous-HGs. Le§ coefficients dadmlxt}m;
sont une estimation statistique des contribut10n§ de‘chaqu?- populanf)n
parentale au pool génétique de la population fille issue d}lne admix-
ture. Nous avons ici utilisé la méthode de calcul développée par Saés
et al. (2004). Cette méthode se base sur les fréqucqces (_fles HGs
présents dans les populations parentales et !a‘populanon f1’lle pou;
estimer les paramétres d'admixture. Elle considere que le:s freq.ueflc.e
des HGs dans la population admixée sont une combinaison .lmca‘lrs
des fréquences des HGs au sein des populations parcptales, fonctio

" des contributions respectives de chacune des populations parentales.
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Cette méthode a fait ses preuves dans I'estimation des contributions
des grandes régions africaines au pool mitochondrial des Amériques
(Salas et al., 2004), et spécialement des Etats-Unis (Salas et al., 2005).
Dans un premier temps, seules les contributions des populations
africaines et malgaches ont été recherchées. Pour cela, nous avons
isolé au sein de notre échantillon réunionnais les HTs appartenant
des HGs originaires d'Afrique sub-saharienne et de Madagascar, c'est-
a-dire I'ensemble des HGs L (L0, L1, L2, etc.) ainsi que les HGs M1,
U6, M7clc, F3b, F4b, M23, M46, Ela, et B4alal. Premiérement,
l'échantillon RUN-Af (n=204) a été constitué, regroupant tous les HTs
africains et malgache de 1'échantillon total, et ce, quelle que soit
l'origine ethnique de l'ancétre utérine la plus anciennement connue.
Cet échantillon représente ainsi le palimpseste des apports successifs
de I'Afrique et de Madagascar & La Réunion, depuis le début de Ia
colonisation jusqu'a la fin de I'Engagisme. Un deuxieme échantillon
(KF-Af, n=80) a été constitué en regroupant tous les HTs africains et
malgache associés a4 une ancétre utérine déclarée Kafrine par le
volontaire. RUN-Af permettra donc de restituer le bilan des évé-
nements migratoires en provenance d'Afrique et de Madagascar, car il
prend en compte les HTs afro-malgaches qui au cours du temps sont
passés des esclaves aux autres groupes de I'ile. KF-Af, quand 2 lui, est
constitué des ADNmt retrouvés au sein des lignées Kaf avérées depuis
les environs de la moitié du XX° sidcle. Il retrace donc I'histoire de ce
groupe avant cette période, restituant I'histoire des HTs étant restés au
sein des descendants d'esclaves identifiés et s'identifiant en tant que
tels, les Kaf. KF-Af sera donc plus sensible aux événements de
migration récents (du XIX° sidcle et du début du XX¢ siecle), qu'aux
traces des événements plus anciens (essentiellement du X VIII® siécle).
Au cours du temps, ces traces anciennes ont en effet subj une certaine
« €rosion », due aux sorties d'HTs vers d'autres groupes (ex : par le
mariage d'une esclave ou d'une affranchie avec un libre), mais ces
lraces ont aussi subi une minoration en fréquence due a l'entrée de
nouveaux HTs en provenance d'Afrique et de Madagascar dans le
groupe Kaf.

Cette méthodologie nous a permis d'évaluer les contributions
respectives de chacune des régions d'Afrique sub-saharienne et de
Madagascar au pool mitochondrial réunionnais. Les résultats de cette
premiere analyse sont regroupés dans le Tableau 1.
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RUN-Af KF-Af
EA 1,5+1,0% 2,4+23%
SEA 33,6+4.6% 40,2+7.2%
SA 1,1+£0,9% 3,3+2,3%
SWA 7,.543,5% 12,946,2%
WCA 4,3+2.8% 3,7+3,5%
WA 2.9+2,0% 2,8+2,6%
MD 49,1+3,7% 34,7+5,4%

Tableau 1: Coefficient d'admixture des régions africaine et de
Madagascar au sein des échantillons RUN-Af et KF-Af (pour les
abréviations des régions géographiques, voir le texte).

Concernant RUN-Af et KF-Af, les coefficients d'admixtures
obtenus pour les régions WA, EA, SA et WCA, et compte tenul d.E: leur
intervalle de confiance, indiquent que la contribution de ces régions a
été négligeable a La Réunion’. En revanche, deux régions apparaissent’
comme ayant contribué de facon importante au peuplement de La
Réunion : le Sud-est de I'Afrique et Madagascar. A elles deux, selon
que 1'on se réfere a RUN-Af ou a KF-Af, elles représentent entre 83%
et 80% de la contribution afro-malgache totale. Ceci est en accord
avec la plupart des études historiques (ex : Filliot, 1974). Cependant,_
alors que la contribution du Sud-est de I'Afrique (msga) est de 33.6%
pour RUN-AT, elle est plus forte pour KF-Af (40,2%), et inversement,
la contribution de Madagascar est de 49,1% pour RUN-Af, .a!ors
quelle n'est plus que de 34,7% pour KF-Af. Le fort coefficient
d'admixture correspondant 2 Madagascar (myp=50%) pour R}JN-Af
suggere que, si l'ensemble de la période esclavagiste et engagiste est
considéré, Madagascar fut la source majoritaire de recrutement.
Néanmoins, entre RUN-Af et KF-Af, on note une diminution de mmp
ainsi qu'une augmentation de mgga.” Ces changements suggér::n{une
« africanisation » du pool mitochondrial Kaf au cours du XIX ’s1ecle.
Ces résultats peuvent &tre mis en relation avec plusi.eur.s élemeﬂts
historiques. Tout d'abord, depuis le début de la colonisation de l'ile
Bourbon et jusque vers 1770, la grande majorité des esclaves sont

*  Concernant I'Afrique de 1'Est, les données de départ incluent des I-!Ts u.rigm.alres
d'Ethiopie, de Somalie et du Sud du Soudan. Cependa?nt.‘les d_onnccs hnsm_n_qucs
ne mentionnent pas ces régions en tant que zones significativement sollicitées
pour la Traite. Les analyses ont donc été renouvelées en ne conserva!lt que‘leff
HTs kenyans et 1anzaniens pour constituer EA. Néanmoins, les coefficients ains!
obtenus pour EA restent du méme ordre que ceux rapportés dans le Tableau 1.
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jmportés depuis la coté Est de Madagascar (Filliot, 1974). Cependant,
par la suite, un changement s'opére progressivement dans la primauté
des zones de recrutement au profit de la c6té Sud-est orientale de
I'Afrique. Il en résulte qu'en 1808, alors que seuls un peu plus de 40%
des esclaves sont Créoles (nés dans I'fle), les « Mozambiques »
représentent 32,5% de I'effectif total, et les Malgaches 21,5 %
(d’apres les chiffres de Gerbeau, 1976). Ce changement s'opére
d'abord de fagon détournée, car entre 1769 et 1820, plus d'un tiers des
esclaves embarqués sur la cote Est malgache avaient été débarqués
préalablement sur la cdte Ouest, en provenance du Sud-est africain
(Larson, 1997). Ces transferts par le Canal du Mozambique sont
opérés d'abord par les Arabes, puis par les Européens eux-mémes,
désireux d'éviter les contrdles de la marine britannique 2 partir du
début du XIX" siecle (Filliot, 1974 ; Carter et Gerbeau, 1988). Ensuite,
a partir des années 1820, les autorités Merina entravent ’exportation
d’esclaves hors de Madagascar. Elles entendent en effet consolider et
étendre leur expansion et leur hégémonie sur les autres régions de la
Grande Ile, ce qui nécessite un nombre important d'esclaves
(Campbell, 1981, 1988). Les Européens se tournent alors de plus en
plus vers I'Afrique. Sous le couvert de relations cordiales entre les
autorités portugaises du Mozambique et celles de La Réunion, la traite
des esclaves Mozambiques prospéra jusqu'a I'abolition de l'esclavage,
surtout depuis les cotes du Cap Delgado (Capela et Medeiros, 1989).
Par la suite, aprés 1848, un accord franco-portugais est conclu,
permettant un recrutement massif d'engagés au sein des possessions
portugaises du Mozambique (Capela et Medeiros, 1989 ; Fuma, 2000).
Malgré I'interdiction en 1859 par les autorités impériales francaises de
recruter des engagés africains et malgaches, en 1881, on compte
autour de 22 000 de ces engagés sur le sol réunionnais, dont 60%
d”Africains et 40% de Malgaches (d'aprés les statistiques de
I"immigration ; Marimoutou-Oberlé, 1999). De plus, seront encore
introduits 3 000 travailleurs africains en provenance du Mozambique
entre 1888 et 1900 (Gerbeau, 1976). Ces éléments montrent
clairement qua partir de la fin du XVIII® siécle, |'Afrique sera
majoritaire dans l'exportation de main-d'ceuvre vers La Réunion.
Néanmoins myp reste important pour KF-Af, ce qui engendre deux
hypothéses, qui ne s'excluent pas l'une l'autre. Premiérement, le
recrutement malgache, trés majoritaire jusque dans la fin du XVIII®
siecle, a eu un impact si important que, par la suite, les exportations
grandissantes en provenance d'Afrique n'ont pu que difficilement le
minorer. Deuxiémement, les importations d'esclaves malgaches aprés
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1770 et jusqua la fin de la période engagiste, bien que moins
importantes que les exportations en provenance d'Afrique du Sud-est,
se sont poursuivies a un niveau assez €levé pour maintenir
Madagascar en seconde position dans I'impact sur le pool
mitochondrial Kaf.

De plus, RUN-Af et KF-Af se différencient aussi par la contri-
bution du Sud-ouest africain (mswa), c'est-a-dire I'Angola. Si la
contribution de cette région au pool réunionnais total d'origine afro-
malgache (RUN-Af) n'est que de 7.5%, elle passe a 12,9% si seul le
pool mitochondrial d'origine afro-malgache des Kaf (KF-Af) est
considéré. Nous n'avons pu trouver de référence historique men-
tionnant des exportations en provenance de cette région d'Afrique.
Cependant, l'augmentation entre RUN-Af et KF-Af de mgwa a le
méme profil que celle de mgga, ce qui suggere que I'Angola n'a joué
un role relativement important qu'a partir de la fin du XVIII® siécle.
Les «relations cordiales » entre les Francais et les autorités des
possessions portugaises d'Afrique ne se seraient-elles pas restreintes
au Mozambique ? Auraient-elles concerné aussi I'Angola ?

Nous avons ensuite exploré 1'impact sur le pool Kaf des grandes
régions du monde qui ont eu un impact sur la mise en place de la
population réunionnaise. Deux échantilions ont €té constitués. Le
premier (KF1, n=88) regroupe les HTs mitochondriaux des individus
pour lesquels la lignée utérine est Kaf au niveau de l'ancétre la plus
anciennement connue. Le second échantillon (KF2, n=73) regroupe
les HTs mitochondriaux des volontaires s'étant identifiés en tant que
Kaf. KF2 ne tient pas compte des informations généalogico-ethniques
obtenues grice au questionnaire de notre enquéte. Les résultats issus
de KF2 seront donc sensibles aux admixtures qui se sont produites
jusque dans la seconde moitié du XX° siecle, alors que ceux issus de
KF1 ne seront pas influencés que par celles précédant cette période.
Les coefficients d'admixture issus de l'analyse de KF1 et KF2 sont
rapportés dans le Tableau 2.

Comme attendu au vu des données historiques, pour KF1 et KF2,
les régions ayant le plus contribué au pool mitochondrial sont
I'Afrique (AF, qui regroupe l'ensemble des données issues des six
zones définies supra) et Madagascar. Ensuite, si le pool européen ne
semble pas avoir contribué sensiblement au pool de KF1, I'Inde du
Sud parait avoir eu un impact non négligeable (mg=~10%). Les
mariages entre Indiens et Créoles, dont les Affranchis afro-malgaches,
ne sont pas rares dés la seconde moitié du XIX® siecle (ils atteignent
presque 30% des mariages de I'Est réunionnais vers 1875 ; Dupon,
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1974). Méme si ce type de mariages semble contracté surtout entre
hommes indiens et femmes affranchies (Fuma, 2002), nos données
suggerent que les mariages entre femmes indiennes (et leurs
descendantes) et affranchis afro-malgaches (et leurs descendants)
furent relativement importants durant cette période et jusque dans la
premiére moitié du XX° siecle.

KF1 KF2
AF 50,9+5.6% 37,9+6.0%
MD 38,1+55% 40,1+6.,0%
FR 1,1x1,1% 2,3+2,0%
SI 9,9+3,1% 19,7+4.7%

Tableau 2 : Pour KF1 et KF2, coefficients d'admixture des régions
du monde ayant significativement contribuées a la mise en place de la
population réunionnaise (pour les abréviations des régions
géographiques, voir le texte).

Concernant KF2 et en comparaison avec KF1, on note 4 la fois une
diminution de la contribution africaine et une certaine stabilité (voire
une légere augmentation) de la contribution malgache. Les grandes
vagues de migrations en provenance de Madagascar et d'Afrique
s'étant achevées dans la premiere moitié du XX° siécle, on ne peut
¢voquer cet argument pour expliquer la « malgachisation » du pool
mitochondrial Kaf dans la seconde moitié du XX° sizcle. En revanche,
dans cette seconde moitié du XX° siecle, les barrieres sociales et
culturelles prévenant les interactions, les échanges et les brassages
sociaux et culturels, et donc prévenant un brassage biologique extensif
entre les groupes ethniques réunionnais, deviennent de plus en plus
obsoletes (Labache, 1999, Médéa, 2004). Les Kaf suivent également
cette tendance. Or, parmi les groupes ethniques réunionnais avec
lesquels ils peuvent échanger des génes, figurent les Créoles Blancs.
Ces derniers ont la particularité d'avoir subi un fort effet fondateur au
début de la mise en place de leur groupe. Un gros tiers des femmes
des premier colons européens étaient malgaches (Barassin, 1960), et il
s'est avéré que leur ADNmt a trés largement contribué au pool
génétique actuel des Créoles Blancs, mais aussi des Créoles Métis
(Dubut, 2008). Ainsi, le groupe Kaf, par mariage, a pu bénéficier
d'apports malgaches, sans pour autant bénéficier d'HTs africains
(relativement peu fréquents au sein des autres groupes réunionnais ;
Dubut, 2008). Mais les Kaf ont aussi recu des apports supplémentaires
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d'origine indienne, comme le montre le doublement du mg; enm? I$F1
et KF2. La comparaison entre KF1 et KF2 semble matepahs;r
l'accélération du brassage biologique entre les groupes réunionnais
pour la seconde moitié du XX* siécle, conséquence de la résorption
des barriéres ethno-sociales et culturelles.

Remarque : de la faisabilité des études individuelles

Lors de la période d'échantillonnage, des manifestaFions d’enthOL}-
siasme nous ont été exprimées concernant notre tra\.«'all et ses consé-
quences en termes identitaires. En effet, ](_)rsgue les lllf:I‘]S entre le pays
d’origine et les individus qui en sont originaires ont ét€ Perd.us de.zpl.us
I’arrivée des ancétres sur le sol réunionnais, la construction identitaire
se révele plus complexe et moins aisée (Médéa, 2003,‘ 2004)_. La
génétique peut alors apparaitre a certains comme une solution ITI‘lEil‘]f':l.l‘l'tE
(Elliott et Brodwin, 2002 ; Rotimi, 2003). Elle représente !a possibilité
d’établir un lien qui peut sembler plus fort encore qu’,.m lien c’l_llturc.l
un lien biologique. Ce lien auloriscrai_t la légitimation de 1 1df:nt1te
revendiquée. Et au moment ou ﬂeurlssc‘nt. de . no_m_breuses flfmCS
commerciales proposant de retrouver les origines individuelles grace a
I’ADN (ex: Brown, 2002), la génétique appara:ft comme pouwtanf
révéler enfin la provenance géographique des ancétres, ctonnam ainsi
accés a une histoire qui a été arrachée. Si ces espérances sont
légitimes, la génétique n'est pas apte a toutes les combler. Il est donc

important d’informer le public que, quelle quelsoit I'étude rncnfée. ou
la firme proposant ce service, seule une tres petite p’art d? leur génome .
est étudiée, et que les conclusions ne concernent qu’une infime part de
leur ascendance, les ascendances agnatiques (strictement paternelle) et -

utérines dans la plupart des cas (voir Ferreira, 2006). En outre, méme
pour ces quelques ancétres, les méthodes actuelles ne sont pas en

mesure d’assurer que la (les) région(s) d’origine sera(ont) systéma-

tiquement retrouvée(s). Leur efficience dépend. en effet éf la f01.s de:llla
nature des polymorphismes retrouves chez'un individu (a savoir, s’1ls
sont trés répandus a I’échelle d’un continent ou au contrfure trés
localisés), et de I'état d’exhaustivité des banques dz? donqee§. Une
étude récente sur de I'ADNmt a notamment montreé I.es llmlte§ de
I'approche individuelle : étudiant les polymomhismes nntochon(i_n?.l:lkf
de 182 Africains-Américains, elle n'a permis d'assigner sans ambigiiit€
a une région spécifique de I'Afrique que moins de 10% ’des I-IT'St
mitochondriaux (Ely et al., 2006). Cette étude montre comblcn’ il es
difficile et peu systématique de pouvoir répondre aux attentes décrites
supra.
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Aussi, si l'on veut avancer dans la connaissance de I'histoire et de
la dynamique d'une population ou d'un groupe au sein de cette
population, seule une approche populationnelle (versus individuelle)
peut apporter des éléments, certes plus généraux, mais de loin plus
fiables, comme nous avons tenté de le montrer par notre étude.

Conclusion et perspectives

Le travail présenté ici contribue a I'apport d'éléments concernant la
connaissance de l'impact de l'esclavage et de I'Engagisme africain et
malgache, ainsi que sur la dynamique temporelle et biologique des
descendants d'esclaves et d'engagés afro-malgache a La Réunion.
RUN-Af a souligné I'impact important de Madagascar sur le pool afro-
malgache réunionnais au cours du XVIII® siécle, KF-Af a permis de
suivre I'évolution du recrutement des esclaves puis des engagés de la
fin du XVIII* sigcle a la fin du XIX® sidcle, mettant en évidence durant
cette période une « africanisation » du pool mitochondrial afro-mal-
gache a La Réunion. KF1, quant 2 lui, met en évidence les admixtures
entre groupes réunionnais pour la fin du XIX® siécle et la premiére
moiti€ du XX° siecle, avec notamment un passage non négligeable de
lignées utérines indiennes au sein du pool Kaf. Enfin, KF2 permet de
mesurer l'impact de la chute progressive des barriéres ethno-sociales a
La Réunion par la détection d'une augmentation des flux génétiques
entre les Kaf et les autres groupes réunionnais.

Un découpage raisonné de 1'échantillon total (conduisant ici a la
constitution des sous-échantillons RUN-Af, KF-Af, KF1 et KF2)
montre qu'il est possible de disséquer le palimpseste formé par l'accu-
mulation des impacts d'événements migratoires et sociaux sur le pool
génétique d'une population humaine. Hubert Gerbeau (1979, 1980),
mais aussi Jean Benoist (1983) ont souligné que, pour I'étude des
migrations liées a I’esclavage, une approche pluridisciplinaire est a
favoriser. La biologie a toujours fait partie des outils que ces auteurs
ont cités comme étant 2 inclure dans cette démarche. Dans le cadre de
ce travail, nous avons tenté de croiser des informations issues de
disciplines distinctes, qui utilisent des techniques et des approches
différentes. Car quelle que soit la période de temps étudiée, une étude
d'anthropologie moléculaire nécessite, en plus d'une connaissance du
Mmarqueur génétique utilisé — ici 'ADNmt —, la possibilité d’avoir a
disposition des éléments (historiques, généalogiques, archéologiques,
linguistiques, ect.) pouvant étre confrontés aux conclusions qu'elle
fournira, et inversement. La pluridisciplinarité permet en effet
d'approcher au mieux la réalité historique et sociale d'une population
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ou d'un groupe ethnique (pour d'autres exemple de pluridisciplinarité
dans ce domaine, voir : Chaix et al., 2004, 2007).

Néanmoins, 2 l'issue de ce travail, plusieurs questions subsistent et
de nouvelles interrogations sont apparues. Par exemple, s'agissant de
la contribution de I'Angola que nous avons détectée, de plus amples
recherches seront nécessaires afin d'explorer cette possibilité, tant au
niveau historique que sur d'autres parties de I'ADN. En particulier, le
chromosome Y, transmis uniquement de pére en fils permettra de
savoir si cet impact de I'Angola est confirmé pour le contingent
masculin. Afin notamment de tester cette hypothese, I'étude des
polymorphismes du chromosome Y des Réunionnais est actuellement
en cours au sein de notre équipe.
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